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¥igun05g039500 ATGGARGCCATGGARGART TTTCAGGTGTGAGARARGGAGCATGGAGTARATTTGARGATGARCTTCTCARAGCATGTGTTCATCTTTACGGGGARGGACARTGGCACCTTGTTCE TCAGAGAGCAGGTGCACTTCTATTTATTTATTGCTTTTARTTTTATCTATTTTGT TCATTGETTGTGGTTGAARATTACCTAAT
k-1759 ATGGARGCCATGGARGART TTTCAGGTGTGAGARARGGAGCATGGAGTARATTTGARGATGARCTTCTCARAGCATGTGTTCATCTT TACGGGGARGGACARTGGCACCTTGTTCC TCAGAGAGCAGGTGCACTTCTATTTATTTATTGCTTTITAATTTTATCTATITTGTTCATTGETTGTGGTTGAARATTACCTART

k-1660 HIEEHHEEEHIEErmﬁHHITTIEHEETETEHEHHHHEEHEEHIEEHETHHHITTEHHEHIEHHETIETEHHHEEHIEIETIEHIETITHEEEEEHHEEHEHHTEEEHEETIETIEEIEHEHEHEEHEEIEEHEIIEIHTIIHIITHITEETIITHHTITTHTEIHTITTETTEHTIEEITEIEEITEHHHHTTHIIIHHI

k-1912 AT TTTCAGGTGTGAGARARGGAGCATGGEAGTARATTTGARGATGAACTTCTCARAGCATGTGTTCATCTT TACGGGGARGGACARTGGCACCTTGTTCE TCAGAGAGCAGGTGCACT TCTATTTATTTATTGCTTTTAATTTTATCTATTTTGTTCATTGCTTGTGGTTGARAATTACCTART

k=567 HIEEHHEEEHIEErmﬁHHITTIEHEETETEHEHHHHEEHEEHIEEHETHHHITTEHHEHIEHHETIETEHHHEEHIEIETIEHIETITHEEEEEHHEEHEHHTEEEHEETIETIEEIEHEHEHEEHEEIEEHEIIEIHTIIHIITHITEETIITHHTITTHTEIHTITTETTEHTIEEITEIEEITEHHHHTTHIIIHHI
atggaagceatgGARGARTTTTCAGGTGTGAGARARGGAGCATGGAGTARATTTEARGATGARCTTCTCARAGCATGTGTTCATCTTTACGEOGARGGACAATGGCACCTTGTTCE TCAGABAGCAGGTGCACTTCTATTTATTTATTGCTTTTARTTTTATCTATTTTGTTCATTGCTTRTGGTTGARRATTACCTART

Consensus
360 370 380 390 400

201 210 220 230 240 260 260 270 280 290 300 310 320 330 340 350

¥igun05g039500 TATATAACTCAGAGACATCCTCGTARRAGT TGCAATTARTARTARAACATTTTATGATTTCATGAGCCARATCCARATGTTTCTGTGTTTGGTATACGTAGGGT TGRAGAGATGCAGGARGAGT TGTAGAT TGAGATGGC TGARTTATTTGARACCARATATCARGCGAGGAGATTTTAGTGARGACGAGGTTGATTTGA
k-1759 TATATARCTCAGAGACATCCTCGTAARAGTTGCARTTARTARTARAACATTTTATGATTTCATGAGCCARRTCCARATGTT TCTGTGTTTGGTATACGTAGGGT TGARGAGATGCAGGARGAGTTGTAGAT TGAGATGGC TGARTTATTTGARACCARATATCAAGCGAGGAGATTTTAGTGARGACGAGGT TGATTTGA

k-1660 TATATARCTCAGAGACATCCTCGTAARAGTTGCARTTARTARTARAACATTTTATGATTTCATGAGCCARRTCCARATGTT TCTETGTTTGGTATACGTAGGGT TGARGAGATGCAGGARGAGTTGTAGAT TGAGATGGC TGARTTATTTGARACCARATATCAAGCGAGGAGATTTTAGTGARGACGAGGT TGATTTGA

k-1912 TATATARCTCAGAGACATCCTCGTAARAGTTGCARTTARTARTARAACATTTTATGATTTCATGAGCCARRTCCARATGTT TCTGTGTTTGGTATACGTAGGGT TGARGAGATGCAGGARGAGTTGTAGAT TGAGATGGC TGARTTATTTGARACCARATATCAAGCGAGGAGATTTTAGTGARGACGAGGT TGATTTGA

k- TATATAACTCAGAGACATCCTCGTARAAGTTGCAATTARTARTARARCATTTTATGATTTCATGAGCCARRTCCARATGTTTCTGTGTTTGGTATACGTAGGGTTGAAGAGATECAGGAAGAGT TGTAGAT TGAGATGGC TGARTTATT TGARACCARATATCARGCGAGGAGAT TTTAGTGARGACGAGGTTEATTTGA
TATATAACTCAGAGACATCCTCGTARAAGTTGCAATTARTARTARARCATTTTATGATTTCATGAGCCARATCCARATGTTTCTGTGTTTGGTATACGTAGGGTTGAAGAGATECAGGARGAGT TGTAGAT TGAGATGGC TGARTTATT TGARACCARATATCARGCGAGGAGATTTTAGTGARGACGAGGTTGATTTGA

480 470 480 430 500 510 520 530 540 550 560 570 580 590 600

Consensus
d01 410 420 430 4do a50

TGATCARATTGCATARACTTTTGGGARACAGGTTTGTTATATTTGATATGTGARATATGCATARAC TGTTTGTTTATTCAGARAGCAGATATTCARAGATTTTTAAGACATACCTARATATTCTCAATATGTCT TATART TGT TGAGAT TTTTARTAAATTTCAATCGARC TATGAATGARGTATATGTTAARAGARTGT
TGATCARATTGCATARACT TTTGGGARRCAGGTTTGT TATATTTGATATGTGARATATGCATARACTGTTTGTTTATTCAGARAGCAGATATTCARAGAT TTT TARGACATACCTARATATTCTCARTATGTCT TATART TGT TGAGAT TTT TRAATAAATTTCAATCGARCTATGAATGARGTATATGTTAARAGRATGT
k=1660 TGATCAAARTTGCATAAACTTTTGGGARACAGGTTTGTTATATTTGATATGTGARATATGCATAAAC TGTTTGTTTATTCAGARRGCAGATATTCARAGAT TTTTARGACATACCTARATATTCTCARTATGTCT TATART TGTTGAGATTTTTAATARATTTCAATCGAAC TATGAATGARGTATATGT TARRAGAATGT
k=1912 TGATCRAATTGCATAAACTTTTGGGARACAGGTTTGITATATTTGATATGTGARATATGCATARAC TGTTTGTTTATTCAGARAGCAGATATTCARRGAT TTTTARGACATACCTAARTATTCTCARTATGTCT TATART TGT TGAGATTTTTAATAARATT TCAATCGARC TATGARTGARGTATATGTTARRAGARTGT

TGATCAAATTGCATAAACT TTTGGGARACAGGTTTGTTATATTTGATATGTGARATATGCATARACTGT TTGTTTATTCAGARAGCAGATATTCAAAGATTTTTARGACATACCTARATATTCTCARTATGTCT TATART TGT TGAGAT TTT TAATARATTTCARTCGARCTATGAATGARGTATATGTTARRAGAATGT
TGATCARATTGCATAAACTTTTGGGARACAGGTTTGTTATATTTGATATGTGARATATGCATARACTGT TTGTTTATTCAGARAGCAGATATTCARAGATTTTTARGACATACCTARATATTCTCARTATGTCT TATAATTGTTGAGAT TTTTAATARATTTCARTCGARCTATGAATGARGTATATGTTARRAGAATGT

710 720 730 740 750 760 770 780 790 800

¥igun05g039500
k=17

3
2

k-567

Cansensus

601 610 620 630 640 650 660 670 680 690 700

Vigun05g039500 ARTARARATTATGTTGGTAGCACTATTGTTTTTTTACACATTATAGGT TGACARTGACAGCATARRGGT TGTGTCCGTTGTTATTTAATTAGATTGTTATTTATGACARCAGTGTAGAGTTACGTAGGART TACTTTARARAGATATATTTTTARATGATAGAT TGCGTATCARART TAARGTCATARGATTACACARAT

k=1759 AATARRRATTATGTTGGTAGCACTATTGTTTTTTTACACATTATAGGT TGACARTGACAGCATARRGGT TGTGTCCGTTGT TATTTAATTAGATTGTTATTTATGACARCAGTGTAGAGTTACGTAGGART TACTTTARARAGATGTATTTTTARATGATAGAT TGCGTATCARART TAARGTCATRRGATTACACARAT

k-1660 AATARRRATTATGTTGGTAGCACTATTGTTTTTTTACACATTATAGGT TGACARTGACAGCATARAGGT TGTGTCCGT TGT TATTTAATTAGATTGTTATTTATGACARCAGTGTAGAGTTACGTAGGART TACTTTARARAGATGTATTTTTARATGATAGAT TGCGTATCARART TAARGTCATRRGATTACACARAT

ARTARRARTTATGTTGGTAGCACTATTGTTTTTTTACACATTATAGGT TGACARTGACAGCATARAGGT TGTGTCCGT TGT TATTTARTTAGATTGTTATTTATGACARCAGTETAGAG T TACGTAGGART TAC TTTARARRGATATAT TTT TAAATGATAGAT TGCGTATCAARAT TARRGTCATAAGATTACACARAT

k=567 ARTAARARTTATGTTGRTAGCACTATTGTTTTTTTACACATTATAGGTTGACARTGACAGCATARAGGT TGTGTCCGT TGT TATTTAATTAGATTGTTATTTATGACARCAGTRTAGAGTTACGTAGGAAT TAC TTTARARAGATATATTTTTARATGATAGAT TRCGTATCARRATTARRGTCATARGATTACACARAT

Consensus  ARTARRARTTATGTTGGTAGCACTATTGTTTTTTTACACATTATAGGT TGACARTGACAGCATARRGGT TGTGTCCGTTGTTATTTAATTAGATTGTTATTTATGACAACAGTGTAGAGTTACGTAGGAAT TACTTTARARAGATaTATTTTTARATGATAGAT TGCGTATCARRAT TARRGTCATARGATTACACAART
960 970 980 991

801 810 820 830 840 850 860 870 880 890 900 910 920 930 940 950

Vigun05g039500 TTATGTTTGTGAATGAATATGCAGGTGGTCCCTGATTGCAGGARGACT TCCAGGAAGARCATCARACGATGTGARGARTTACTGGATCACCTACACACGACGTARATCACAT TCTCARRACARACATARCARCG TARARCAGCAGGATGAGACAGAATCATCACTGARRCCCCATGATGT TGTARAGCCTG
k-1759 TTATGTTTGTGAATGARTATGCAGGTGGTCCCTGATTGCAGGAAGACT TCCAGGARGARCATCARRCGATGTGAAGARTTACTGEATCACCTACACACGACGTARATCACATTCTCARRACARACATARCARCG TARARCAGCAGGATGAGACAGARTCATCACTGARRCCCCATGATGTTRTARAGCCTE

TIATGTTTGTGARTGAATATGCAGGTGGTCCCTEATTGCAGGAAGAC T TCCAGGAAGAACATCARACGATGT GARGARTTACTGGATCACC TACACACGACGTARATCACATTCTCARRACARACATAACARCG TARARCAGCAGGATGAGACAGARTCATCACTGARACCCCATGATE

k-1660
k-1912 IIIIIETIIEIEHHTEHHTHTEEHEETEET[E[TEHTIE[HEEHHEH[TI[[HEEHHEHHEHTEHHHEEHIEIENHEHHITHETEEHI[HE[TH[HEH[EH[ETHHHTEH[HTTET[HHHH[HHH[HTHH[HH[EIHHHHEHEEHEEHTEHEHEHEHHI[HI[HETEHHHII[EHTEHTETT
k-567 TTATGTTTGTGAATGAATATGCAGGTGGTCCCTGATTGCAGGARGACT TCCAN

t

Consensus nmGTImIEnnmnnmTEI:uEﬁTEETEEETEnTmmnEnnnm:nrr

Figure S1. Alignment of the deduced nucleotide acid sequences of Vigun059039500
gene in k-1759, k-1660, k-1912 and k-567 accessions generated using the MULTALIN
v5.4.1. Sequence of Vigun059039500 was from the database Phytozome v13.



