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GARACATGGAGCGATTTTCTTCTTARTTARCCTACCACATTCGCCATCTCTCTCATCCCTTTCTTTCCATAGGARGGCACTTCARTT AGTTCARACTTAGG-TTTCATTTACTTTAGRARATARGTTCTTGCTAGACGCACTGGT TARGARATTARARRAAR-ARATGATTTTTTGGARATTATGARAGARAG
GARACATGGAGCGATTTTCTTCTTARTTARCCTACCACATTCGCCATCTCTCTCATCCCTTTCTTTCCATAGGARGGCACT TCAATT AGTTCARACTTAGG-TTTCATTTACTTTAGRARATARGTTCTTGCTAGACGCACTGGT TARGARATTARARRAAR-ARATGATTTTTTGGARATTATGARAGARAG
GARACATGGAGCGATTTTCTTCTTARTTARCCTACCACATTCGCCATCTCTCTCATCCCTTTCTTTCCATAGGARGGCACT TCARTTTGTATTARGT TCARACTTAGGATTTGATATGC TTTAGAARATARATTCTTGCTGAACGCARTGGT TAAGARACAARARACARGARATART TTATTGGARAGTATGTAGGARTE
GARACATGGAGCGATTTTCTTCTTARTTARCCTACCACATTCGCCATCTCTCTCATCCCTTTCTTTCCATAGGARGGCACTTCAATT AGTTCARACTTAGG . TTTeATE TaCTTTAGARAATARETTCTTGCT agACGCACTGGT ARATEATTTL TTGGARRL

201 210 220 230 2d0 250 260 270 280 290 300 310 320

140 150 160 170 180 190 200

330 340 350 360 370 380 390 400

ATGCATAARTGCATTTTTTATGARCATARRRARGATTTTTTTAATTATTTARCCAGTGCTTTATTCTATTTGARARRARRARRT TACGCTTTTTART TGTAGTGGATAT TGTCGGTAGATGTATATTTART TTGGATTTTCGTATTCGCAGT TGGTGTCTC TARARATTTACTGATGGATTTCTGTTTATAARTTTATCA
ATGCATARATGCATTTTTTATGARCATARARRAGATTTTTTTAATTATTTAACCAGTGCTTTATTCTATTTGARARRARRARRT TACGCTTTTTAATTGTAGTGGATATTGTCGGTAGATGTATATTTART TTGGATTTTCRTATTCGCAGT TGGTGTCTCTARARATTTACTGATGGATTTICTGTTTATARRTTTATCA
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401 410 420 430 440 450 460 470 480 430 500 510 520 530 540 550 560 570 580 590 600
CARARTGTCACACTATTTTTCAGATGTTTCTTGTTTITCGATACTTACATAGGARAT TTARTGTTGTGT TTGARTGARACARRT TTARRAGAGTTCATTGATTTARATARTTTTATTTTAGTTTACTCATTCARRCATGTCAT TTT TARARARAARA-~TTARATAACTARRATAGTAGARTTTTATATTCATTCAAARG
CARARTGTCACACTATTTTTCAGATGTTTCTTGTTTTTCGATACTTACATAGGARAT TTARTGTTGTGT TTGARTGARACAART TTARRAGAGTTCATTGATTTARATARTTTTATTTTAGTTTACTCATTCARRCATGTCAT TTT TARARARRARAR-TTARATAACTARRATAGTAGARTTTTATATTCATTCAARAG
ATTARTGTTGTGT TTGAATGARACARAT TTAARAGAGTTCATTGATT TARATARTTTTATTTTAGTTTACTCATTCARACATGTCATTTT TARARARARARARTTARATAACTARRATAGTAGARTT TTATATTCAT ICAARRG
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AL TTARTGTTGTGT TTGARTGARACAART TTARRAGAGTTCATTGATTTARATARTTTTATTTTAGTTTACTCATTCARACATGTCATTTTTARARARRARAa, TTARATAACTARRATAGTAGARTTTTATATTCATTCAARAG
601 610 620 630 640 650 660 670 680 690 700 710 720723

ATGARGTTGARRT TCTCCAAGTCATAGARTTGTTCATTGGT TARGACAARRARAAAT CTACARATC TARARAGTCARGTTGAGT CAGC TCGGAARGTCAAGCCGAT TTGTCGAGCTGGLATGE
ATGARGTTGAART TCTCCAAGTCATAGARTTGTTCATTGGT TAAGACAARRARAAAT CTACARATC TARARAGTCARG TTGAGTCAGC TCGGAARGTCARGCCGAT TTGTCGAGCTEGCATEE
ATGARRTTGARRT TCTCCAAGTCATAGARTTGTTCATTGGT TARGACAARRARAAAT CTACARATC TARARAGTCARG TTGAGTCAGC TCGGAARGTCARGCCGAT TTGTCGAGCTGGCATEE
ATGARTTGARATTCTCCARGTCATAGAATTGTTCATTGGT TAAGACARARRARAAT CTACARATC TARARAGTCARGTTGAGTCAGC TCGGARAGTCARGCCGATTTGTCGAGCTGGCATGE

Figure S2. Alignment of intergenic region between Vigun05¢039700 and
Vigun05¢039800 genes in k-1912 and k-567 accessions generated using the MULTALIN
v5.4.1. Deletion in 253 bp was identified for accession k-567.



